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МОЛЕКУЛЯРНО7ГЕНЕТИЧЕСКОЕ 

ТИПИРОВАНИЕ КЛИНИЧЕСКИХ ИЗОЛЯТОВ

MMYYCCOOBBAACCTTEERRIIUUMM  TTUUBBEERRCCUULLOOSSIISS В УКРАИНЕ

ЮЮ..  АА..  ЧЧеерреедднниикк,,  ОО..  ВВ..  ААннооппррииееннккоо,,  

ЮЮ..  ИИ..  ФФеещщееннккоо

Резюме
Сообщение посвящено обсуждению необходимости и перс�

пективности проведения широкомасштабного молекулярно�гене�

тического типирования клинических изолятов M. tuberculosis на

территории Украины. Приводятся данные о проведении и резуль�

татах системных исследований в других странах. На примере 10

изолятов продемонстрированы особенности метода IS6110�RFLP.

Предложена стратегия для проведения сравнительной молеку�

лярно�генетической характеристики распространенных на терри�

тории Украины штаммов ПЦР�методами в качестве экспресс�ме�

тодов и IS6110�RFLP в качестве обязательного референтного.

MOLECULAR GENOTYPING OF THE 

CLINICAL ISOLATES OF MMYYCCOOBBAACCTTEERRIIUUMM

TTUUBBEERRCCUULLOOSSIISS IN UKRAINE

YYuu..  OO..  CChheerreeddnniikk,,  OO..  VV..  AAnnoopprriiyyeennkkoo,,  

YYuu..  II..  FFeesshhcchheennkkoo

Summary
Brief communication is dedicated to a necessity and perspec�

tives of the realization of wide�ranging genotyping of M.tuberculo�

sis clinical isolates in Ukraine. The data on the results of systemat�

ic worldwide studies are given. On the example of several isolated

the peculiarities of the IS6110�RFLP method are demonstrated.

The strategy proposed on the molecular�genetical characterization

of strains disseminated in Ukraine with the PCR�based as the

express methods and RFLP as the obligatory referent.




