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ВИЗНАЧЕННЯ МОЛЕКУЛЯРНО-ГЕНЕТИЧНИХ 
МАРКЕРІВ СПАДКОВОЇ СХИЛЬНОСТІ ДО 
ВИНИКНЕННЯ ХРОНІЧНОГО ОБСТРУКТИВНОГО 
ЗАХВОРЮВАННЯ ЛЕГЕНЬ

Н. Г. Горовенко, С. В. Подольська, Н. В. Чернюк
Резюме

Проведено вивчення полімофних варіантів генів ферментів 
ІІ фази біотрансформації ксенобіотиків (GSTT1 і GSTM1) у 86 хво-
рих на хронічне обструктивне захворювання легень (ХОЗЛ). 
Встановлено асоціації генотипів GSTT1І-І і GSTМ1І-І із ризиком 
виникнення ХОЗЛ у порівнянні з контролем (OR=1,27 95% СІ 
0,66–2,46, р=0,586 і OR=1,23 95% СІ 0,75–2,02, р=0,476). Доведено 
достовірне збільшення частоти генотипу GSTT1"-" при помірно-
му (χ2=7,43; dƒ=1; OR=5,41, 95% СІ 1,70-17,21, р=0,006) перебігу 
ХОЗЛ, генотипу GSTМ1"-" (χ2=9,13; р=0,003) і поєднання геноти-
пів GSTT1"-"/GSTМ1"-" (р=0,036) при тяжкому перебігу ХОЗЛ. Це 
дозволяє вважати досліджені маркери інформативними віднос-
но прогнозування тяжкості перебігу захворювання. 

DETERMINATION OF MOLECULAR- GENETIC 
MARKERS OF HEREDITARY SUSCEPTIBILITY TO 
CHRONIC OBSTRUCTIVE PULMONARY DISEASE 

N. G. Gorovenko, S. V. Podolskaya, N. V. Сhernjuk 
Summary

The study of polymorphic variants of enzymes phase II 
xenobiotics biotransformation genes (GSTT1 and GSTM1) in 86 
patients with the chronic obstructive pulmonary disease (COPD) 
was conducted. The associations of genotypes GSTT1"-" and 
GSTМ1"-" with COPD were noted in comparison with control 
(OR=1,27 95% SI 0,66-2,46, р=0,586 and OR=1,23 95% СI 0,75-2,02, 
р=0,476). The reliable increase of frequency of GSTT1"-" is well-
proven in moderate (χ2=7,43; dƒ=1; OR=5,41, 95% СІ 1,70-17,21, 
р=0,006), GSTМ1"-" (χ2=9,13; р=0,003) and GSTT1"-"/GSTÌ1"-" 
(р=0,036) in severe COPD. This allows considering the studied 
markers as informative in determination of the severity of the 
disease. 


